Diversidade genética do novo coronavirus
SARS-CoV-2 (COVID-19) em Portugal

Mais informacées em https://insaflu.insa.pt/covid19

Relatério de situacao 26 de setembro de 2023

O Instituto Nacional de Satide Doutor Ricardo Jorge, I.P. analisou até a data 48429 sequéncias do genoma do virus SARS-CoV-2.

Frequéncia Relativa de variantes/linhagens de SARS-CoV-2 (Nacional)
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Figura 1: Evolucdo da frequéncia relativa semanal das variantgs de SARS-CoV-2 em circulagdo em Portugal entre as semanas 1SO 22/2021 (31/05/21 a 06/06/21) e
37/2023 (11/09/23 a 17/09/23), com foco nas Ultimas semanas. E de esperar a existéncia de algumas flutuagbes nas frequéncias apresentadas para a Ultima semana em analise
(semana ISO 37*), na medida em que ainda estdo a ser apurados dados relativos a esse periodo. Consulte no website este e outros grdficos de forma interativa.
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* A linhagem recombinante XBB (e suas descendentes) tem
registado um marcado aumento de circulagdo desde o inicio de
2023, tendo-se tornado dominante em Portugal na semana 10
(Figura 1). Na ultima amostragem, registou uma frequéncia /
relativa de 92,95% (semanas 35 a 37), maioritariamente devido l
as suas sub-linhagens XBB.1.5, XBB.1.9 e XBB.1.16 (e suas EG.5.1.1 (XBB.1.9.2)
descendentes) (Figura 2). Destaca-se que a sub-linhagem
XBB.1.9 (em particular a sua descendente EG.5.1 e suas semanas

sublinhagens) tem revelado um consideravel aumento de 35-37
frequéncia em Portugal, representando cerca de 50,7% das
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sequéncias analisadas nas Ultimas trés semanas (semanas 35 a 100
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+ Em 2022, a linhagem BA.2 da variante Omicron foi dominante 5:; 600
em Portugal entre as semanas 8 (21-27/02/22) e 19 (09- § 500
15/05/22). Registou um aumento de frequéncia entre as semanas £ ano
51 de 2022 e 3 de 2023, sobretudo devido a circulacdo da 2 a0
linhagem CH.1.1 (e suas sub-linhagens) (Figura 1 e Figura 2). § 00 o
Desde esse periodo, a frequéncia relativa da linhagem BA.2 tem- 100
se reduzido, registando 5,03% entre as semanas 35 e 37. 00 o3 Sut o p -‘
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« Até a data, foram identificadas 7 sequéncias da linhagem —~O-Omicron XBE recombinant (XBB**) —@-Omicron XBB recombinant (XBB.1.5**)
BA.2.86 em Portugal, entre as semanas 33 e 37. Esta sub- * *

linhagem j4 foi detetada em vérios paises e tem suscitado e Omicren XER recombinant (XER1167)

interesse internacional devido ao seu perﬂ' mutacional que Figura 2: Evolugdo da frequéncia relativa de algumas sub-linhagens de interesse a circular em

B . o s Portugal. O grafico circular mostra a distribuicao da frequéncia relativa de sub-linhagens de SARS-
representa um “salto evolutivo” em relagao a sua ancestral BA.2, CoV-2 no periodo das semanas 35 e 37 (entre 28 de agosto a 17 de setembro de 2023), destacando

sendo também divergente em termos de perfil antigénico da as sub-linhagens que representam mais de 5% das sequéncias analisadas neste periodo. A

. . . ~ evolugdo de CH.1.1**, XBB**, XBB.1.5**, XBB.1.9** e XBB.1.16** nas Ultimas semanas é ilustrada no

actual Yal.'la.l"!te dominante (XBB) o impacto destas anUt.a(’.oes na grafico de linhas. E de esperar a existéncia de algumas flutuagées nas frequéncias apresentadas para

transmissibilidade e/ou severidade da doenca estd ainda por - iiima semana em andlise (semana 15O 379, na medida em que ainda estao a ser apurados dados

esclarecer. relativos a esse periodo. **As frequéncias apresentadas sdo relativas as sub-linhagens e suas
descendentes. Consulte no website outros grdficos de forma interativa.
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